CFSSP: Chou & Fasman Secondary Structure Prediction Server
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Target Sequence:

10 20 30 40 50 60 70
PISPIETVPV KLKPGMDGPK VKQWPLTEEK IKALVEICTE MEKEGKISKI GPENPYNTPV FAIKKKDSTK

80 90 100 110 120 130 140
WRKLVDFREL NKRTQDFWEV QLGIPHPAGL KKKKSVTVLD VGDAYFSVPL DEDFRKYTAF TIPSINNETP

150 160 170 180 190 200 210
GIRYQYNVLP QGWKGSPAIF QSSMTKILEP FRKQNPDIVI YQYMDDLYVG SDLEIGQHRT KIEELRQHLL
220 230 240 250 260 270 280
RWGLTTPDKK HQKEPPFLWM GYELHPDKWT VQPIVLPEKD SWTVNDIQKL VGKLNWASQI YPGIKVRQLC

290 300 310 320 330 340 350
KLLRGTKALT EVIPLTEEAE LELAENREIL KEPVHGVYYD PSKDLIAEIQ KQGQGQWTYQ IYQEPFKNLK

360 370 380 390 400 410 420
TGKYARMRGA HTNDVKQLTE AVQKITTESI VIWGKTPKFK LPIQKETWET WWTEYWQATW IPEWEFVNTP

430 440 450 460 470 480 490
PLVKLWYQLE KEPIVGAETF YVDGAANRET KLGKAGYVTN RGRQKVVTLT DTTNQKTELQ AITYLALQDSG

500 510 520 530 540 550 560
LEVNIVTDSQ YALGIIQAQP DQSESELVNQ IN1EQLIKKEK VYLAWVPAHK GIGGNEQVDK LVSAGIRKVL

0O o o] g

Secondary Structure:

* * * * * *

Query 1  PISPIETVPVKLKPGMDGPKVKQWPLTEEK IKALVE I CTEMEKEGK I SK1GPENPYNTPVFAIKKKDSTK 70
Helix 1 HHHHHHHHHHH — HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHH HHHHHHHHHHH 70

Sheet 1  EEEEEEEEEE EEEEEE  EEEEEEEEEE EEEEEEE EE 70
Turns 1 T T T TT TT T TTT 70
Struc 1  CEEEEHEEEHHHHTHCCTTHEHEEHHHHHHHHHEEEEHHHHHHHTHHHHCCTCTCEEEEEHHHHTHTHEH 70

* * * * * *

Query 71 WRKLVDFRELNKRTQDFWEVQLGIPHPAGLKKKKSVTVLDVGDAYFSVPLDEDFRKYTAFTIPSINNETP 140
Helix 71 HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHAHH ~ HHHHHHHHHHHHHHHHH  HHHHHHHHHHHHH 140
Sheet 71 EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE EEEEEEEEEEEEEE EEEEEEEEEEE  EEE 140
Turns 71 T T TT T T T T 140
Struc 71 HEHEEHHHHHEHHEEHEHHEEEECCCCHHHHTHTHEEEEHHHHEEEEEHHHHHEEEEEEEEEEECCTEET 140

* * * * * *

Query 141 GIRYQYNVLPQGWKGSPAIFQSSMTKILEPFRKQNPDIVIYQYMDDLYVGSDLE IGQHRTKIEELRQHLL 210
Helix 141 HHHAHH  HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHAHAH — HHHHHHHHHHHAHAHRHEH 210
Sheet 141 EEEEEEEEEEEE EEEEEEEEEEEEE EEEEEEEEEEEEEEE EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE 210
Turns 141 T 71T T T T T T T 210
Struc 141 EEEEEEEEEETEHCTTHHEEHTHEEHHHHHHHTHEEEEEEEHHHHEEECETHHHEHEHEHHHHHHHEHEE 210

* * * * * *

Query 211 RWGLTTPDKKHQKEPPFLWMGYELHPDKWTVQP IVLPEKDSWTVND I1QKLVGKLNWASQIYPGIKVRQLC 280
Helix 211 HHH  HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHAHHHHHHHHHHHHHHHAHHHHHHHHHER HHHHHHH 280

Sheet 211 EEEEE EEEEEEE EEEEEEE EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE 280
Turns 211 T TT T TT T 280
Struc 211 EEEEECCTHHHHTHTHEEEHHHHHHHTHEEEEEEHHHTHTHEEEEHEEEEEEEEHHHEEEEEEEEEEEEE 280
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* * * * * *

KLLRGTKALTEVIPLTEEAELELAENRE I LKEPVHGVYYDPSKDL I AE 1QKQGQGQWTYQIYQEPFKNLK 350
HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHH HHHHHHHHHHHHHHHHHRHHHHHHHEH 350
EEEEEEEEEEEEEEE E EEEEEEEE EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE 350

T T T T TT T T T 350
HEEE THHHHEHEEHHHHHHHHHHHHHHHHHHHEEEEEECCTCHHHHHHEHTEEETEEEEEEHHHEEHEEE 350

* * * * * *

TGKYARMRGAHTNDVKQLTEAVQK I TTES IV IWGKTPKFKLP IQKETWETWWTEYWQATWIPEWEFVNTP 420
HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHAH 420
E EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE 420
T T T TT T T T 420
ET ETHEEHHHHHEEEEHHEEEEEEE TETHHEEEHHHHHHHEHEEHEEEEEHHHHEHEEEET 420

* * * * * *

PLVKLWYQLEKEP IVGAETFYVDGAANRETKLGKAGYVTNRGRQKVVTLTDTTNQKTELQAIYLALQDSG 490
HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHH HHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHHH - 490
EEEEEEEE EEEEEEEE EE EEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEEE 490
T T T T T TT 490
EEEEEEHHHHHHHEHHHEEEEHHHHHHHHHHHHHC CEECCTCCEEEEEEEEEEEHHHHEEEEEHHHHTTH 490

* * * * * *

LEVNIVTDSQYALG I IQAQPDQSESELVNQ I 1EQL IKKEKVYLAWVPAHKG I GGNEQVDKLVSAGIRKVL 560
HHHHHHHHHRHHHHHHHHHHHAHHHHHHHAHHHAHHHHHHHHHHHHHHH HHHHHHHHHHHHHH 560
EEEEEEEEEEEEEEEEEE EEEEEEEEE EEEEE EEEEEEEEEEEE 560
T T T T T TT T 560
HEEEEEHETEEEEEEHHHHTHHHHHHEEEHHHHEHHHHHHEEEEEHHHHT CCCTCHHHHEEEEEEEEEHC 560

Residues: H: 461 E: 390 T: 74
Percent: H: 82.3 E: 69.6 T: 13.2
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